
Caratterizzazionedel germoplasmaolivicolo
tradizionale econservazioneexsitu in campi
catalogonel territorio dell̓Oltrepò Pavese
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Accessione: entità collezionata a cui
viene assegnata una sigla.
Ogni accessionepuò presentare tratti
distintivi differenziati dovuti, in
particolare, alla pressione selettiva cui è
stata sottoposta

Varietà locale: non è stata oggetto di un
programma organizzatodi miglioramento
genetico, è caratterizzatada un
adattamento specifico alle condizioni
ambientali e di coltivazione di una
determinata area ed è strettamente associata
con gli usi, le conoscenze, le abitudini, i
dialetti e le ricorrenzedella popolazione
umana che l̓ ha sviluppata e/o continua la sua
coltivazione.Solitamente ha un nome locale.





Ricercadelle
accessionilocali



• L'Oltrepò
rappresenta
circa il 37%
del territorio

pavese
• Si inseriscetra

Piemonte ed
Emilia

Romagna con
cui confina

• Fino al 1923
confinava

direttamente
con la Liguria



• Distinto in
pianura, bassa
e alta collina e
montagna

• Vetta più alta
monte Lesima
(1724m)

• 30% pianura;
25% rilievi

bassi<200m;
18% rilievi

medi > 200m
<600m; 30%
territorio
montagna



• Olivicoltura
minoritaria in
oltrepò, ma in

crescita
• Presenzadi

impianti
recenti

• Olivi più
vecchi nei
rilievi medi





SG6, 241mL1, 540m

NAZ1, 335m#2Tenuta oliva, 258m

#3 ChiesaOliva Gessi, 270m



• Mappa
satellitare
dellʼoltrepò
pavese

• Ogni spillo
rappresenta
più olivi



Analisi genetica





GGTACCTCCTACGGGAGGCAGCAGTGAGGAATTTTCCGCAATG
GGCGAAAGCCTGACGGAGCAATACCGCGTGGAGGATGACGGCC
TGTGGGTCTTAAACTCCTTTTCTTAGAAAAGAAATTTTGACGG
TATCTAAGGAATAAGCATCGGCTAACTCCGTGCCAGCAGCCGC
GGTAATACGGGGGATGCAAGCGTTATCCGGAATGATTGGGCGT
AAAGCGTCTGTAGGTGGCTTTCCAAGTCAACTGTCAAAAATCA
GGGCTTAACCTTGAATCGGCAGTTGAAACTATGAAGCTTGAGT
TAGGTAGGGGCAGAGGGAATTCCTAGTGTAGCGGTGAAATGCG
TAGATATTAGGAAGAACACCAATCGCGAAAGCACTCTGCTGGG
CCATAACTGACACTGAGAGACGAAAGCTAGGGGAGCGAATGGG
ATTAGATACCCCAGTAATCCTAGCTGTAAACGATGGATACTAA
GTTCTGGTAGATTGAAAACCTTTCAGTTCTGTAGCTAACGCGT
CAAGTATCCCGCCTGGGGAGTATGCTCGCAAGGGTGAAACTCA
AAGGAATTGACGGGGACCCGCACAAGCGGTGGAGCATGTGGTT
TAATTCGATGCAACGCGAAGAACCTTACCAGGTCTTGACATAA
TTCACATTGCTTGGAAATAAGCAAGTTCAAATGAATATACAGG
TGGTGCATGGCTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGAATATACAGG



DNA
fingerprinting
mediante
estrazione,

amplificazione
ed analisi del

DNA
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Caratterizzazionegeneticadelle accessioni

Campione Id. Genetica GAPU71B DCA3 DCA5 UDO015 UDO012 EMO90 OLEST23

Frantoio Prof. riferimento 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

2 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

3 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

5 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

8 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

9 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

10 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

11 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216

12 Gruppo Frantoio 124 144 237 243 198 206 107 107 164 166 188 194 210 216
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Risultati caratterizzazionegenetica
delle accessioni

Cultivar n° accessioni

Gruppo Frantoio 38

Hojiblanca 1 (Mornico Losanaolivo B)

Moraiolo 1 (L7)

Chalkidikis 1 (TB3)

Leccio maremmano 1 (TB18)

Da confermare 5 (L2, NAZ2,NAZ3,NAZ5,O.V.)



Descrizionemorfologica



Genotipo

Ambiente

Fenotipo



UPOV
International
Union for the
Protection of
New Varieties

of Plants

GIBA
Gruppo di
lavoro

nazionale sulla
Biodiversità
Agraria

UCSC
Esperienza
maturata in
progetti
analoghi

COI

Consiglio
Oleicolo

Internazionale



Caratterizzazionepreliminare
morfologicadelle accessioni





Piante



13%

43%
36%

8%

Buono Discreto Basso Scadente

Stato
fitosanitario
generale





Monocaule Policaule Ceppaia-Fusti-Polloni



In
laboratorio



#2Oliva Gessi TB3



NAZ1 NAZ3



#2Oliva Gessi #2Oliva Gessi

TB3 TB3



TB16

O.V. O.V.

TB16 TB16



SG6 NAZ3



Approfondimento
caratteri

morfologici
accessioni scelte
sulla basedei
risultatiDNA



#25 O.V.



TB3 TB4



#4 NAZ3





Nulla 54.3%

Scarsa 21.7%

Medio-scarsa/media 19.6%

Medio-elevata/elevata 4.4%

Produzione 2023

Minima 81cm

Massima 900cm

Circonferenzatotale

Taleefacili da raccogliere, un
po' in alto 37.0%

Poche talee, difficili da
raccogliere 46.7%

Nessuna talea 16.3%

Facilità taleaggio

Valutazioni produzioneecondizioni vegetative

Confronto 2023-2024

Piante totalmente campionabili

2023 13/45

2024 44/45



Frutto 2023 Frutto 2024

Posizione diametro massimo Medio-apicale

Forma Ellittica e leggermente
asimetrica

Presenza umbone Assente-leggermente
accennato

Colore alla raccolta Da verde a nero
invaiato

Fenotipo prevalente frutto Media frutto 2024

Valutazioni produzioneecondizioni vegetative

Peso 1-2,5g

Altezza 14-20mm

Larghezza 9-14mm

Peso 1,73-4,3g

Altezza 18-23mm

Larghezza 12-18mm

Peso 3g

Altezza 21mm

Larghezza 15mm



O.V. TB3

Valutazioni produzioneecondizioni vegetative

Pesomedio 4,5 g

Altezzamedia 28mm

Larghezzamedia 17mm

Pesomedio 9g

Altezzamedia 31mm

Larghezzamedia 23mm



Mignole: fenotipo più frequente

Lunghezza 20-43mm

Numero Fiori 8-22

Difetti gineceo 13-79%

Ramificazione Elevata

Densità dei fiori Rada



Foglia: fenotipo più frequente

Lunghezza 60-80mm

Larghezza 10-18mm

Lucentezzapagina superiore Presente

Pagina superiore Dritta

Torsione Assente

Forma Ellittico-lanceolata




